
 

 

PROGRAMME 
 

 

 
 



 Jeudi 24 Novembre 2022 
 
 

12h00-12h30 Accueil des participants à GenomEast (1 Rue Laurent Fries, 67400 Illkirch-Graffenstaden)
 enregistrement et lunch box 

12h30-14h30 Visite de de la plateforme GenomEast 

14h30-15h00 Transfert navette vers le campus du CRBS (1 Rue Eugène Boeckel, 67000 Strasbourg) 

15h00-15h30 Pause-café/Accueil 

15h30-15h50 Accueil du CRBS  

Luc Dupuis, directeur de l'unité mixte de service du CRBS 

15h50-16h30 Focus sur GenomEast 

Irwin Davidson, Responsable Scientifique GenomEast 

16h30-18h10 Long read 

   ONT  

16h30-16h50  “Implémentation du GridION, flongle et transcriptomique” Chloé Baum, Biomics 

16h50-17h10   “Tests et développements ONT autour du Q20+” Stefan Engelen, Genoscope 

   PacBio  

17h10-17h30  “Préparation et séquençage d’un ADN complexe : Isopode” Elodie Belmonte, 
Gentyane 

17h30-17h50  “Soil microbial suppression of the wheat pathogen Fusarium graminearum” Vincent 
Pailler, Gentyane 

17h50-18h10  “L'apport du séquençage long read Hifi pour les analyses de metabarcoding” 
Adrien Castinel, GeT-PlaGE 

18h10-18h30    Short read 

  “Séquençage à faible profondeur” Amandine Suin, GeT-PlaGe 

18h30-19h00  Enregistrement à l'hôtel, Ibis centre historique, 7 rue de Molsheim, 67000 Strasbourg 

19h30-20h00 Départ pour le diner 

20h00-22h30 Dîner convivial, l’Ancienne Douane, 6 Rue de la Douane, 67000 Strasbourg 

 
 
 
 



Vendredi 25 Novembre 2022  
 

 

09h00-10h00 Retour d’expérience 

09h00-09h20  “Mise en place du Pixul et du Mosquito, résultats DNA prep Illumina” Gwenolah Annonay, 
GeT-PlaGe 

09h20-09h40  “Comparaison des systèmes électrophorétiques” Laurence Ma, Biomics 

09h40-10h00  “Année 2022 à la plateforme ICGex : faits marquant et projets à venir”, Sonia Lameiras, 
ICGex 

10h00-10h30 France Génomique, Denis Milan et Aude Perdereau 

10h30-11h00 Pause-café 

11h00-11h20 Epitranscriptome 

  “Current tests on epitranscriptomic at PSI2BC” Rania Ouazahrou, PSI2BC   

11h20-12h20 RNA 

11h20-11h40  “Low input RNA” Elodie Turc, Biomics   

11h40-12h00  “BRB seq” Stéphanie Rialle, MGX 

12h00-12h20  “Implémentation de l'approche MAS-ISO-seq” Sonia Lameiras,  ICGex  

12h20-14h00  Pause déjeuner 

14h00-15h20 Single Cell 

14h00-14h20  “scRNA-seq with Nanopore sequencing: benchmark of approaches based on hybrid 
sequencing” Ali Hamraoui, GenomiqueENS  

14h20-14h40  “Singleron et Split-seq” Christelle Thibault-Carpentier et Stéphanie Le Gras, GenomEast 

14h40-15h00   “CellPlex et Multiome” Christelle Thibault-Carpentier et Tao Ye,  GenomEast 

15h00-15h20  “Séquençage sur noyaux uniques” Charlyne Gard, TGML 

15h20-16h00 Transcriptomique Spatiale 

15h20-15h40   “Workflow Single Cell Spatial Transcriptomic et 1er résultats” Sonia Lameiras,  ICGex 

15h40-16h00   “Merscope à l’UCAGenomiX” Pascal Barbry, UCAGenomiX 

16h00  Conclusion/ fin de l’animation 

 



 

 
 
 
 


